Конспект по „Картиране и секвениране на геноми”
1. Секвениране и картиране на геноми. Обща характеристика. Секвениране на малки геноми. Shotgun подход.
2. Картиране на големи (еукариотни) геноми. Нужда от картиране. Генетични карти – обща характеристика.
3. Методи за картиране на генома. Маркери. Гените като маркери.
4. Методи за картиране на генома. Маркери. ДНК маркери.
5. Подходи на генетичното картиране. Анализ за скаченост (linkage analyses) - основа на генетичното картиране.
6. Аналитично картиране. Картиране на гените чрез изследване на родословни дървета при човека. Картиране при бактериите.
7. Физично картиране. Обща характеристика. Рестрикционно картиране.
8. FISH - флуоресцентна хибридизация in situ. Характеристика.
9. Картиране със сайтове, маркирани по определена секвенция (sequence tagged sites – STS)
10. Секвениране на ДНК – обща характеристика. Методи за секвениране – метод на Максам-Джилбърт. Метод на Сенджър.
11. Секвениране на ДНК. Метод със завършване на веригата (Сенджър). Същност. Получаване на на едноверижна ДНК. Клониране. Изискване към ензима. 
12. Секвениране на ДНК. Използване на PCR за секвениране.
13.  Нови методи за секвениране на генома. Пиросеквениране. Използване на ДНК чипове за секвениране.
14. Сглобяване на непрекъснати секвенции ДНК. Shotgun подход при малки геноми.
15. Сглобяване на непрекъснати секвенции ДНК. Свързване на секвенции чрез clone contigs (застъпващи се секвенции) поход при големи геноми.
16. Насочен shotgun подход за клониране на цели геноми.
17. Next Generation Sequencing – преглед на различни платформи. http://en.wikipedia.org/wiki/DNA_sequencing 
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